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Ievads. PaplaSinata spektra beta-laktamazi (Extended Spectrum Beta-Lactamases - ESBL) produ-
cejoSam gramnegativam nujinam ir raksturiga plaSa antibakteriala rezistence, kuru visbieZak nosaka
CTX, SHV un TEM géna kodétie enzimi. Sis baktérijas var ierosinat dazadas, griiti arstéjamas slimibas.
Ja strukturvieniba ir zinams bieZak izdalita mikroorganisma prevalgjoSais gens, ir iespejams empiriski
prognozet ta antibakterialo jutibu.

II1

Darba merkis, materials un metodes. Noteikt Rigas Austrumu kliniskaja universitates slim-
nica sastopamo paplaSinata spektra beta-laktamazi producéjoSu gramnegativu nujinu genotipisko
profilu. Darba gaita 86 pacientiem tika veikti baktériju uzs€jumi, nosakot to sugu. No baktériju tirkul-
turam tika izdalits plazmidu DNS, izmantojot Omega Bio-Tek (ASV) izdaliSanas komplektu. CTX, SHV un
TEM kodejoSo genu klatbutne plazmidas tika noteikta, izmantojot PCR, g€la elektroforézi un tieSo gena
sekvenéeSanu.

Rezultati. Petijuma tika konstatéts, ka no 86 ESBL produc€joSam gramnegativo bakteriju kolo-
nijam 46 (53,5%) bija Klebsiella pneumoniae, astonas (9,3%) - Proteus mirabilis, 23 (26,7%) - Escherichia
coli, piecas (5,8%) - Enterobacter cloacae, pa vienai (1,2%) - Enterobacter cancerogenus, Klebsiella
oxytoca, Serratia marcescens un Morganella morganii. Klebsiella pneumoniae gadijuma CTX, TEM, SHV
kodgjoSie geni tika konstateti 30 (65,2%) gadijumos, CTX un SHV kodejoSie geni - 12 (26%) gadijumos,
CTX un TEM kodejoSie geni - viena (2,2%) gadijuma, savukart tikai CTX kod€joSie géni - trijos (6,5%)
gadijumos. Proteus mirabilis gadijuma CTX, TEM, SHV kodejoSie geni tika konstatéti piecos (62,5%)
gadijumos, CTX un TEM kode€joSie geni - divos (25%) un tikai TEM kode€joSais géns - viena (12,5%)
gadijuma. Escherichia coli gadijuma CTX, SHV, TEM kodgjoSie geni tika konstateti 10 (43,5%) gadijumos,
CTX un SHV - septinos (30,4%) gadijumos, CTX un TEM - Cetros (17,4%), CTX - trijos (13%) un tikai
SHV - viena (33,3%) gadijuma. Enterobacter cloacae gadijuma CTX, SHV, TEM kodgjoSie geni tika konsta-
teti viena (20%) gadijuma, CTX, SHV kod€josie geni - trijos (60%) gadijumos, savukart CTX kod€joSais
gens - tikai viena (20%) gadijuma. Enterobacter cancerogenus tika konstateti tikai CTX un SHV kodegjoSie
geni. Klebsiella oxytoca tika konstateti CTX un SHV kod€joSie geni, Serratia marcescens -CTX, savukart
Morganella morganii - CTX, SHV un TEM kodgjoSie geni.

Secinajumi. Pétijjuma rezultata no visam analizetajam ESBL producejosam gramnegativam
nujinam vishieZak sastopama bija Klebsiella pneumoniae. Veicot CTX, SHV un TEM kod€joSo genu
analizi, visbiezak tika konstateta CTX, SHV un TEM kodéjoSo génu kombinacija. Petamaja populacija
CTX bija ESBL visbieZak producejoSais gens.
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