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Ievads. Mitohondrialas DNS (mtDNS) heteroplazmijas sastopamiba un izpausmes bieZums ir
saistits ar cilveka novecoSanu. Vienigas mtDNS replic€josas un labojoSas DNS polimerazes POLy kata-
litisko subvienibu POLyA kodéjosa géna POLG polimorfismi ir saistiti ar vairakam patologiju grupam,
to skaita progeroidajiem sindromiem, kam raksturiga kludu uzkraSanas mtDNS.

Lidz Sim POLG gens ir petits tikai saistiba ar patologijam. lespejams, ka pastav POLG géna
polimorfismi, kas paatrina kludu uzkrasanos mtDNS un novecoSanu, neizraisot veselibas stavokli, kas
uzskatams par patologisku.

Darba merkis. Veikt POLYA 3’-5" eksonukleazes doménu kodejoSo gena POLG 2.-7. eksona poli-
morfismu noteikSanu individiem no dazadam vecuma grupam bez izteiktam patologijam. Salidzinat
polimorfismu prevalenci starp daZzadam vecuma grupam un mtDNS haplogrupam, ka ari to ietekmi uz
heteroplazmijas sastopamibu.

Darba uzdevums. Sekveneét attiecigos eksonus 165 cilvekiem no tris vecuma grupam. Noteikt
heteroplazmiju mtDNS HVS I rajona un mtDNS haplogrupas.

Materials un metodes. Saja pétijuma izmantoti DNS paraugi no individiem vecuma grupas
20-45 gadi (54 paraugi), 65-75 gadi (56 paraugi) un vairak neka 85 gadi (55 paraugi). DNS paraugi
sanemti no Latvijas Genoma centra, izdaliti no periférajam asinim. POLG géna 2.-7. eksons sekvenets,
izmantojot BigDye Terminator Kit un kapilaro elektroforézi (ABI PRISM 3130x1). MtDNS haplogrupu
noteikSanai izmantota PCR-RFLP metode un HVS I rajona sekvenéSana. Heteroplazmijas noteikSanai
HVS I rajona izmantota SURVEYOR endonukleaze.

Rezultati. Haplogrupu piederibas sadalijums Latvijas iedzivotajiem: domingjosa ir H un U haplo-
grupa. Heteroplazmija konstatéta 34 (20,6%) paraugiem. Heteroplazmijas sadalijuma pa vecuma
grupam netika noverotas statistiski nozimigas atSkiribas.

No visiem 165 DNS paraugiem tikai vienam individam konstatéts polimorfisms POLG géna,
2. eksona, kas izraisa aminoskabju nomainu. Sim individam netika konstatéta heteroplazmija mtDNS
HVS I rajona.

Secinajumi. POLy ir vieniga cilveka mtDNS replicéjoSa un uzturo3a polimeraze, tadel zemo
polimorfismu skaitu varétu skaidrot ar tas augsti konservativo nukleotidu secibu. Saja pétijuma nav
konstateta korelacija starp POLG géna eksonukleazes domeéna polimorfismu klatbiitni un heteroplaz-
mijas sastopamibu mtDNS HVS I rajona, cilvekam novecojot. Turpmakajos pétijumos nepiecieSams
sekvenet parejos POLG géna eksonus, ka ar1 palielinat paraugkopu.
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