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Ievads. Viena no gripas virusu nozimigam ipaSibam ir liela antigénu mainiba, kas notiek
ka antigénu dreifa, ta arl antigénu Srifta cela. VisbieZakais mainibas veids ir dreifs - progresejoSo
mutaciju uzkrasanas process gripas virusa virsmas antigenu hemaglutinina un neiraminidazes kode-
joSos génos. Iznakuma veidojas gripas virusa dreifa variants, kas genétiski un ar antigéniem atskiras
no iepriek$ cirkulgjosa virusa varianta. Tadi dreifa varianti spej izraisit plaSas gripas epidémijas, jo
cilveka imunsistéma vairs neatpazist vai tikai daleji atpazist izmainito gripas virusa variantu.

Darba merkis, materials un metodes. Pétijuma merkis bija identificét un raksturot gripas
virusa variantus, kas 2014.-2015. gada cirkuleja Latvijas teritorija, ka arl izvertet to atbilstibu Sis
sezonas pretgripas vakcinas komponentiem. Lai to noskaidrotu, tika ievakts izmeklejamais cilveka
kliniskais materials - rikles gala un deguna eju uztriepes. Gripas virusa RNS noteikSanai un tipeSanai
izmantota PKR realaja laika metodi pec modificétiem protokoliem (WHO information for molecular
diagnosis of influenza virus - update, March 2014, E. Van der Vries, et al./J].Clin.Virol.47 (2010), RIVM un
Erasmus MC (Niderland€) nepubliceti protokoli). No paraugiem, kas bija pozitivi uz gripas virusa RNS
klatbitni, tika izolets gripas viruss MDCK $tnu kulttru linija, lai turpmak noteiktu izolatu antigeno
un genétisko raksturu. legiitie izolati tika identificéti un raksturoti antigéni ar hemaglutinacijas inhi-
bicijas reakcijas palidzibu, izmantojot specifisko references un aktualo péc infekcijas sesku serumu
spektru. Latvija izoléto gripas virusu genétiska analize veikta Londona, Medicinisko pétijjumu nacio-
nalaja instituta (Eiropas gripas references centrs).

Rezultati. 2014.-2015. gada no 20. 1idz 6. nedelai izmekleti 2190 paraugi, A tipa gripas virusu
RNS tika apstiprinata 826 paraugiem, B tipa - 27. No 137 subtipétiem A tipa gripas virusu RNS 112 bija
A/H3 un 25 - A/H1pdm; visas 15 B tipa gripas virusu RNS piederéja Yamagata linijai. Sezonas sakuma
(41.-51. nedela) Latvija domineja A/California/07/09 (HIN1pdm09). Hemaglutinacijas inhibicijas (HI)
titri 7 izoletiem A/California/07/09 (HIN1pdmO09) lidzigiem virusiem pilnigi saskangja ar references
virusa titriem. Sakot ar 52. nedelu, cirkulacija paradijas un no 1. nedelas lidz 6. nedelai kluva par domi-
néjoSu A(H3N2) gripas viruss. Patlaban ir izoléti un raksturoti 28 A(H3N2) gripas virusi. No 28 rakstu-
rotiem virusiem 32,1% (9) uzradija HI titrus lidzigam dreifa variantam A/Switzerland/971593/13,
parejie piederéja vakcinas virusa A/Texas /50/12(H3N2) klasterim. Pieciem dreifa variantiem piera-
dita to piederiba divam A(H3N2) genétiskam grupam - 3.C.3 un 3.C.2. atbilstigi izmainam HA géna.
Izmekl€éSana turpinas.

Secinajumi. Gripas virusa cirkulacijas sezona vél turpinas, bet Latvijas Infektologijas centra
laboratorija gutie primarie dati un Eiropas gripas references centra Londona gutie apstiprinatie dati
liecina, ka dala no cirkulacija doming&joso A(H3N2) gripas virusu antigéniem genétiski atSkiras no
vakcina esoSiem variantiem. Balstoties uz pétijuma datiem, vakcinas efektivitate komponenta A(H3N2)
varétu mazinaties no 25 lidz 50%. Cirkul€joSie A(HIN1pdm)09 un B gripas virusi atbilst vakcinas
sastavam.
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