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IZCELSME UN NORISE MUSDIENU SKATIJUMA LATVIJA

Mycobacterium tuberculosis DNS izolatu
molekularbiologiskais salidzinajums pirmreizéji
un atkartoti saslimusiem pacientiem
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Ievads. Lai gan tuberkulozes (TB) epidemiologiska situacija Latvija ar katru gadu nedaudz
uzlabojas, ta joprojam nav zaudejusi savu aktualitati musu sabiedriba. Nepilnigi izarstétai tuberku-
lozei daZreiz pat pec vairakiem gadiem var biit recidivi. Salidzinosi atru un droSu M. tuberculosis (MT)
celmu identific€Sanas metoZu pielietoSana lauj sakt savlaicigu arstéSanu un palidz noverst 1 potenciali
bistama slimibas ierosinataja izplatibu.

Darba merkis. Noskaidrot genétisko profilu atSkiribas MT izolatiem, kas iegiiti no pirmreizeji
registretiem (AP) un atkartoti (AR) ar TB saslimuSiem pacientiem.

Darba materials un metodes. Iegiito DNS paraugu molekularbiologiskai raksturoSanai izman-
tota spoligotipeSana (starpfragmentu oligonukleotidu genotipeéSana). Rezultatu apstrade un analize
veikta SITVIT datu baze.

Rezultati. Petijuma izmantoti 1005 MT izolati jeb 24% no visiem registretajiem pirmreizejiem
saslim$anas gadijumiem un 169 MT izolati jeb 28% no visiem registrétiem atkartotiem saslimsanas
gadijumiem Latvija laikposma no 2008. lidz 2012. gadam.

Starp visbiezak izplatitajiem un musu populacija raksturigakajiem spoligotipiem identificeti:
SIT1, SIT20, SIT35, SIT40, SI42, SIT50, SIT53, SIT119, SIT254, SIT262, SIT264, SIT283, SIT766, SIT1292.

Salidzinot AP gadijumus ar AR, konstatéts Sadu spoligotipu izplatibas pieaugums atkartotu
saslim$anas gadijumu grupa: SIT1, SIT42, SIT53.

Savukart SIT20 un SIT264 spoligotipi tika noveroti tikai AP grupa.

Secinajumi.

1. Salidzinot AP un AR gadijumu genétiskos profilus, tika noverotas atSkiribas atsevisku spoli-
gotipu sastopamiba.

2. lespejams, ka $is atSkiribas var but saistitas ar pacienta individualu uzneémibu un dazZadu
MT celmu atSkirigo virulenci.

Petijums veikts valsts petijumu programmas “BIOMEDICINE” darbibas gaita.
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