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200 INFEKCIJAS AGENTU LOMA AKTUALU INFEKCIJU
IZCELSME UN NORISE MUSDIENU SKATIJUMA LATVIJA

No bérniem izoleto Mycobacterium tuberculosis genotipu
raksturojums Latvija 2001.-2014. gada
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Ievads. Latvija ir to piecu Eiropas Savienibas valstu skaita, kuras ir augsta saslimstiba ar tuber-
kulozi (TB). 2013. gada ar TB Latvija slimoja 38,1 no 100 000 iedzivotaju un 16,6 no 100 000 bernu lidz
17 gadu vecumam. Uzsakot arstéSanu vai gadijumos, kad bakteriologisks apstiprinajums nav iegiits, arste-
Sanas rezima izvele berniem balstas uz potenciala infekcijas avota MT izolata zalu jutibas testiem (Z]T).

Darba merkis, materials un metodes. Petijjuma meérkis bija noteikt no TB slimiem bérniem
izoleto MT genotipus, to potencialo saistibu ar rezistenci pret arsteSana lietotajiem medikamentiem,
novertet no berna un epidemiologiski saistita infekcijas avota izoleto MT genotipu izplatibu un to ZJT
sakritibu.

Retrospektiva Skérsgriezuma pétijuma tika ieklauti visi bérni lidz 17 gadu vecumam, kuri
arstejusies Tuberkulozes un plausu slimibu centra bérnu nodala laikposma no 2001. lidz 2014. gadam,
un to potencialo infekcijas avotu MT izolatu molekulara genotipeSana veikta ar starpfragmentu oligo-
nukleotidu genotipeSanas metodi jeb spoligotipeéSanu, salidzinot spoligotipus ar starptautisko datubazi
SITVIT. Zalu jutiba testeta ar absolutas koncentracijas metodi.

Rezultati. No 102 bernu TB paraugiem izoleti 38 dazadi MT genotipi. BieZak izolétie genotipi:
13/102 (12,7%) gadijumos izolets SIT1, kurS seSiem bérniem bija zalu rezistents; 10/102 (9,8%) gadi-
jumos izolets SIT53, kur$ diviem bérniem bija zalu rezistents; 9/102 (8,8%) gadijumos izolets SIT42,
kur$ seSiem bérniem bija daudzzalu rezistents; 11/102 (10,8%) gadijumos izolets SIT 766/254, kurs
visiem bérniem bija zalu jutigs. MT izolati bija rezistenti pret 1-12 prettuberkulozes medikamentiem
26/102 (25,5%) berniem. Identiski MT genotipi izoléti no 73/102 (71,6%) bérniem un vinu domajamiem
infekcijas avotiem. MT zalu jutibas testi saskanéja 64/73 (87,7%) identisko genotipu gadijumos. 17/73
(23,3%) gadijumos bérnu un / vai epidemiologiski saistito infekcijas avotu izolati bija zalu rezistenti;
no tiem zalu rezistences spektrs bernam un infekcijas avotam saskané€ja astonos gadijumos, bet bija
atSkirigs devinos gadijumos.

Secinajumi.

1. No bérniem bieZak izoletie MT genotipi ir SIT1, SIT53, SIT42, SIT766/254.

2. SIT766 genotips bija zalu jutigs visos gadijumos; SIT1 un SIT42 vairak neka pusé gadijumu
bija asociéti ar zalu rezistenci.

3. Epidemiologiski saistito TB infekcijas avotu un bernu MT genomi un ZJT bija identiski vairak
neka pusé gadijumu. ArstéSanas reZima izvélé bérniem bitiska loma ir domata infekcijas
avota MT genomam un ZJT.
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