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Ievads. KRAS géna 3’ netransléjama regiona lokalizétais sekvences variants rs61764370 (T>G)
ir potencials biomarkieris, kura kliniska nozime audzeju attistiba pagaidam nav skaidra. Analizejot
sporadiska krits vezZa slimnieCu grupu, esam atklajusi, ka 81 sekvences varianta nésatajam ir palie-
linats risks saslimt ar kruts vezi (OR = 1,48; 95% TI = 1,12-1,97; p = 0,005). Lidz 8im zinotie dati par
KRAS varianta bieZumu starp BRCA1 géna mutaciju nesatajam, kas liecinatu par $1 sekvences varianta
saistibu ar parmantotu kruts vezi, ir pretrunigi.

Darba merkis. Noteikt KRAS géna sekvences varianta rs61764370 ietekmi uz BRCA1 mutaciju
c.181T>G, ¢.4035del A un ¢.5266dupC penetranci.

Materials un metodes. Petijuma analiz€ja Cetras grupas. Pirma grupa sastaveja no 2652 kruts
veéZa slimniecém, kam nav pieraditas ciltsteva mutacijas (5382 insC, 4153delA, 300T/G) BRCA1 gena
un gimenes anamnézes dati neliecina par slimibas parmantotibu. Otro grupu veidoja 112 kriits veza
slimnieces un treSo slimniecu grupu - 98 olnicu veza slimnieces, kuram ir pieraditas ciltstéva muta-
cijas BRCAI gena. Ceturto grupu veidoja 74 praktiski veselas sievietes ar pieraditam ciltstéva muta-
cijam BRCAI gena. No peétijuma ieklauto sievieSu venozo asinu paraugiem izoleja genomisko DNS.
Rs61764370 klatbutni DNS paraugos noteica ar restrikcijas fragmentu garuma polimorfisma (RFLP)
metodi, ko verific€ja ar Sangera sekveneSanu. Datu statistisko apstradi veica programma R ar versiju
3.1.0.

Rezultati. Nenoveroja statistiski ticamas izmainas KRAS varianta bieZuma starp kriits veza
slimniecém ar mutacijam BRCAI gena (10,71%) un bez tam (11,76%) (}*tests, p = 0,791). AtSkirigu sasto-
pamibas bieZumu nenoveroja ari starp olnicu véZa slimniecu (11,22%), kruts veza slimniecu (10,71%)
un veselo sieviesu grupam (13,51%), kam konstateétas mutacijas BRCAI gena (x?tests, p = 0,834).
Analizetajas pacienSu grupas nenoveroja statistiski ticami atSkirigu vidéjo vecumu diagnozes bridi
atkariba no KRAS varianta statusa.

Secinajumi. KRAS variants rs61764370 neietekmé BRCAI mutaciju ¢.181T>G, ¢.4035delA un
€.5266dupC penetranci un slimnieku vecumu saslimSanas bridi. Turpmakos pétijumos nepiecieSams
koncentreties uz KRAS varianta un citu zemas penetrances genu variantu kombinaciju ietekmi uz
sporadiska kriuts véZa attistibu.

RSU ZINATNISKA KONFERENCE
2015. gada 26.-27. marta



