LATVIJAS IEDZIVOTAJU VESELIBU APDRAUDOSO 63
EKSOGENO UN ENDOGENO FAKTORU IZPETE

Molekularas kariotipeSanas pielietoSanas iespéju
un efektivitates novertesana partraukusas
grutniecibas materiala analize

Ludmila VoloZonoka', Liene Kornejeva?, Anna Miskova?, Violeta Fodina?

' Rigas Stradina universitate, Biologijas un mikrobiologijas katedra, Latvija
2{VF Riga, Genetikas laboratorija, Latvija
® Rigas Stradina universitate, Dzemdniecibas un ginekologijas katedra, Latvija

Ievads. Galvenais grutniecibas partraukSanas iemesls ir augla hromosomalas aberacijas,
kuras klasiski diagnosticé citogenétiski. [zmekléSanas efektivitati nosaka parauga kvalitate, rezul-
tata analize tikai ~ 40-70% materiala. Alternativa metode ir molekulara kariotipeSana (Chromosomal
Microarray Analysis - CMA), kas spéj parvarét citogenétiskas analizes trikumus, jo izmekléSanas
substrats ir DNS, kuru var izdalit no bojagajuSiem audiem, parafina blokiem un paraugiem bez horija,
tadejadi palielinot partraukuSas grutniecibas izmekleto paraugu dalu.

Darba merkis, materials un metodes. Meérkis bija novertét molekularas kariotipéSanas
metodes izmantoSanas efektivitati partraukusas griitniecibas materiala analize. No partraukusas
grutniecibas primariem paraugiem tika izdalita DNS ar standarta metodi, divos gadijumos no PFFE
blokiem. Hromosomu analizei DNS tika fluorescenti ieziméta, hibridizeéta uz mikrocipiem, mikrocipi
tika mazgati un skeneti, rezultata tika ieguts kopiju skaita kariotips. Lai parliecinatos, ka DNS izdali-
Sanas laika nenotiek kontaminacija ar mates DNS, tris paraugiem tika veikts kontaminacijas tests ar
STR markieru analizi.

Rezultati. Kopuma tika analizéti 35 partraukuSas grutniecibas paraugi, videjais sievietes
vecums - 30,5 + 6,3 gadi. Trispadsmit paraugos no 35 (37%) tika atklata hromosomala patologija
(videjais sievietes vecums 30,5 * 6,3): tris paraugi ar kariotipu 69,XXY, septinas trisomijas péec seko-
joSam autosomam: 2, 13, 15, 16, 19 (2 x) un 22, divas monosomijas péc X dzimumhromosomas un
viena monosomija péc autosomas 19. Septini paraugi uzradija normalu virieSa kariotipu - 46,XY - un
par€jie 15 - lidzsvarotu sievietes kariotipu, no kuriem trijiem tika veikts DNS kontaminacijas tests, kas
viena gadijuma uzradija zema limena kontaminaciju, tacu parauga CMA profils uzradija vienmerigu
13. hromosomas trisomiju, kas liecina par to, ka DNS, kas izdalita no vizualizeta horija, var drosi tikt
izmantota talakai analizei, paré€jie divi paraugi neuzradija kontaminacijas pazimes.

Secinajumi. Molekularo kariotipeéSanu iespejams efektivi lietot partraukusSas grutniecibas
materiala hromosomu analizei, palielinot diagnosticeto gadijumu daudzumu salidzinajuma ar cito-
genétikas metodem. Acimredzamais diagnosticéta virtuali normala sievietes kariotipa parsvars par
virieSa daleji ir saistams ar nelielo izlases grupu un daléji - ar metodes trikumiem, t. i., nesp€ju vizua-
lizet poliploidijas, ja kariotipa nav Y hromosomas, un gadijumiem, ja materiala neatrod trofoblastu.
Latvija 1idz Sim $ada veida analize nebija pieejama, bet tas lietoSanai neapSaubami ir bitiska kliniska
nozime partrauku$as gritniecibas etiologijas noteikSana un turpmaka arstéSanas plana sastadiSana.
Nemot vera Sis metodes izmaksas, efektivak butu izstradat rentablu secigu strateégiju partraukusas
gritniecibas materiala anlizei, lietojot CMA tikai gadijumos, kad citogenétiska analize nav iespéjama
un veicot DNS kontaminacijas testu materialam, kur nevizualizejas trofoblasts, kas lautu detektet ar1
69, XXX un 92,XXXX poliploidijas.
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