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Ievads. Vairaki viena nukleotida polimorfismi (Single Nucleotide Polymorphisms - SNPs) ir
saistiti ar paaugstinatu vénu trombozes risku (El-Galaly et al., 2013). Ir pieradita genétiska riska faktora
F5 rs6025 (V. Leidena faktors) mutacija vai koagulacijas inhibitoru nepietiekamiba pacientiem ar venu
trombozem (VT), kura sastopama aptuveni 30% gadijumu pacientiem ar VT (Rosendaal, 1999).

Darba merkis, materials un metodes. Izpetit riska aléles (RA) Latvijas pacientiem ar VT
F5 (rs6025), F2 (rs1799963), SELE (rs5361), SERPINC1 (rs2227589), FGG (rs20066865), CYP4V2
(rs13146272), F11 (rs2289252), GP6 (rs1613662) genos. Petama grupa iesaistiti 99 VT pacienti, kontroles
grupa - 99 veseli individi. GenotipéSana tika veikta, izmantojot TagMan SNP genotipéSanas reagentu
komplektu PCR reala laika. Statistiska analize tika veikta ar programmatiru Plink 1.06. Logistiskas
regresijas analize lietots aditivais parmantojamibas modelis, kas korigéts péc dzimuma, vecuma un
kermena masas indeksa (KMI).

Rezultati. Analizeti 99 pacientu dati ar diagnosticetu VT un to saistibu ar 8 genu RA. Pétijuma
un kontroles grupas bija 35 virieSi (35%) un 64 sievietes (65%). Peétamas grupas VT pacientu vide-
jais vecums bija 56,2 + 14,7 gadi, KMI - 28,6 + 5,6, bet kontroles grupas individu vidéjais vecums -
56,1 + 15,3 gadi, KMI - 29,3 £ 5,3. VT pacientu paraugkopa butiski neatSkiras no kontroles grupas
ne péc dzimuma proporcijas, ne videja KMI. Vidusmera pacienti abas grupas bija pusmiZa vecuma
sievietes ar papaugstinatu KMI. Visi genotipétie polimorfismi atbilda Hardija-Veinberga vienado-
jumam un pirmreizéjas SNP genotipeSanas efektivitate bija virs 98,8%. Analizejot genus, atrada
RA SERPINCI (rs2227589) (p = 0,043, OR = 0,5); F11 (rs2289252) (p = 0,0004, OR = 2,19); F5 (rs6025)
(p = 0,1557, OR = 2,58); F2 (rs1799963) (p = 0,226, OR = 2,81); SELE (rs5361) (p = 0,528, OR = 0,78);
FGG (rs20066865) (p = 0,156, OR = 1,38); CYP4V2 (rs13146272) (p = 0,951, OR = 0,98); GP6 (rs1613662)
(p=0,877, OR = 1,058).

Secinajumi.

1. Pacientiem ar VT tika konstatéta statistiski nozimiga saistiba ar riska aleli vénu trombozem
F11 (rs2289252) gena.

2. Riska alele SERPINC1 (rs2227589) gena nav statistiski ticama, jo neapstiprinas saistiba
ar permutacijas testu, izmantojot Bonferoni korekciju.
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