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Cilveka bokavirusa 1. tipa genoma secibas un specifisko
IgM un IgG klases antivielu sastopamiba bérniem
ar akutam elpo$anas celu slimibam
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Ievads. Parvoviridae dzimtai piederigais cilveka bokavirusa 1. tips (HBoV1) tiek minéts ka
ceturtais bieZakais patogens, kas tiek izdalits no respiratoriem sekrétiem berniem ar aktitam elpoSanas
celu slimibam. HBoV1 infekcijas diagnostika bieZi tiek balstita uz virusa genoma secibas noteikSanu
respiratoro sekretu paraugos. Tomer precizaki aktivas infekcijas markieri ir virusa genoma secibas un
HBoV1 specifisko IgM klases antivielu klatbitne asinis. Turklat seroepidemiologiskie pétijumi pieradi-
jusi, ka inficeSanas ar HBoV1 bieZak notiek pirmsskolas vecuma bérniem.

Darba mérkis, materials un metodes. Sa pé&tijuma mérkis bija noteikt HBoV1 genoma secibas
un HBoV1 specifisko IgM un IgG klases antivielu sastopamibu bérniem ar akutam elpoSanas celu
slimibam vecuma no viena 1idz 50 méneSiem un analizét citu respiratoro virusu klatbiitni respiratora
sekreta.

HBoV1 specifiskas genoma secibas klatbtitnes noteikSanai kliniskajos paraugos tika izmantota
kvantitativa PKR. Citu respiratoro virusu antigenu klatbitne tika noteikta ar tieSas iminfluoriscences
metodi (IMAGENTM OXOID, UK). HBoV1 specifisko IgM un IgG klases antivielu klatbutne tika konsta-
teta, lietojot in-house ELISA metodi.

Rezultati. Petijuma tika ieklauti 25 pacienti (15 zéni un 10 meitenes, videjais vecums -
21 menesis). HBoV1 genoma secibas klatbiitne tika atrasta 28% (7/25) pacientu. Biezak HBoV1 tika
konstatets NFA paraugos, attiecigi 24% (6/25) gadijumu. DNS paraugos, kas izdaliti no pilnam asinim,
HBoV1 genoma secibas klatbutni konstatéja 12% (3/25) pacientu, turklat vienam pacientam ta vien-
laikus atrasta ari no Sinam briva asins plazma. No 21 pacienta DNS parauga, kas izoléts no fecem,
HBoV1 genoma secibas klatbuitne konstateta 14% (3/21) gadijumu. HBoV1 genoma secibas klatbutne
vienlaikus dazados kliniskajos paraugos atrasta trim pacientiem, no tiem vienam pacientam viruss
konstatets visos kliniskajos paraugos, otram pacientam HBoV1 atrasts tris dazados paraugos, bet
treSajam pacientam attiecigi NFA un feces.

Citu respiratoro virusu klatbtitne konstateta 36% (9/25) pacientu, no tiem bieZak atrasts RSV,
attiecigi 32% (8/25) gadijumu, vienam pacientam atrasts A gripas viruss. HBoV1 pozitivo pacientu
grupa (n = 7) tikai viena gadijuma konstateéta koinfekcija ar RSV. HBoV1 specifiskas IgM klases
antivielas atrastas 20% (5/25) pacientu, bet IgG klases antivielas konstatetas 68% (17/25) gadijumu.
Pacientu grupa ar HBoV1 genoma secibas klatbutni kliniskajos paraugos specifiskas IgM klases anti-
vielas atrastas Cetriem pacientiem, no kuriem diviem HBoV1 genoma seciba konstatéta pilnas asinis,
vienam - vienlaikus NFA un feces, bet vienam pacientam tikai NFA.

Secinajumi. Saja pétijuma bérniem ar akitam elpoSanas celu slimibam HBoV1 tika atrasts
ka otrais - aiz RSV - biezak sastopamais respiratorais viruss. HBoV1 genoma secibas un specifisko
IgM klases antivielu konstatéSana asinis pétijuma pacientiem liecina par aktivu HBoV1 infekcijas
norisi. Turklat HBoV1 specifiskas IgG klases antivielas atrastas vairak neka pusei pacientu - tas aplie-
cina HBoV1 infekcijas norisi agrina vecuma.

Cilveka bokavirusa (HBoV) tipu epidemiologija, patogenitate un iespéjama asociacija ar dzilo
elpcelu slimibam un akutu gastroenteritu berniem, RSU ZP 17/2013.
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