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Ievads. Turpinas reimatiska drudza (RD) patogenézes petijumi, un butiski ir ar iekaisumu sais-
titu genu viena nukleotida polimorfismi (SNP - single nucleotide polymorphisms) (A Trejo-de la O, 2014).
BieZak tiek petits TNFA-308G/A polimorfisms - saistits ar mitralo viru bojajumu - un TNFA-238G/A,
kas saistits ar miokarditu un aortalo varstulu bojajumu (Rajendranath R., 2007). Dati ir atSkirigi, un
Hernandez-Pacheeco (2003) TNFA-238 aleli pieradija ka nesaistitu.

Darba merkis, materials un metodes. Izpétit Sadus citokinu génu promoteru polimor-
fismus: TNFA-238G/A (rs361525), -308G/A (rs1800795); IL10-592C/A (rs1800872), -819T/C (rs1800871),
-1082G/A (rs1800896) un IL6-174G/C (rs1800795) pacientiem ar RD Latvija.

Analizeta tika infomacija par 70 RD pacientiem. GenotipeSana tika veikta ar reala laika TagMan
SNP un Sangera sekvenéSanu. Statistiska analize veikta ar programmu Plink 1.06. Genotipétie poli-
morfismi atbilda Hardija-Veinberga vienadojumam, un pirmreizejas SNP genotipesanas efektivitate
bija virs 98,8%. Kontroles grupa tika ieklauti dati no Valsts iedzivotaju genoma datubazes par 254 vese-
liem individiem.

Rezultati. No 70 reimatiska drudZa pacientiem 48 (68,5%) bija zéni un 22 (31,4%) - meitenes.
Lidz septinu gadu vecumam bija 23 (32,8%) un pec septiniem gadiem - 47 (67,1%) pacienti. 47 (67,1%)
pacientiem attistijas ieguta reimatiska sirdskaite: mitralo viru nepietiekamiba - 24 (34,3%), aortalo
viru nepietiekamiba - trim (4,3%) un kombinéts mitralo un aortalo viru bojajums - 20 (28,6%) pacien-
tiem. 34 (48,6%) pacientiem diagnosticeja poliartritu. Ar chorea minor slimoja astoni (11,4%) pacienti un
erythema annulare bija tris (4,3%) gadijumos.

Analizejot TNFA un IL10 genu promoteru SNP kliniskajas pacientu grupas un salidzinot ar
kontrolem, statistiski bitiskas alelu frekvencu atSkiribas netika atrastas, bet pacientu grupa ar poliar-
tritu IL6 géna rs1800795 aleles uzradija statistiski butiskas atSkiribas, salidzinot ar paréjo pacientu
grupu (p = 0,04737, OR = 0,4621).

Secinajumi.

1. Iekaisuma citokina IL6 géna promotera -174G/C pozicija (rs1800795) polimorfisms ir poliar-
trita attistibu ietekmeéjoSs SNP pacientiem ar reimatisko drudzi Latvija.
2. Netika pieradita TNFA- 238G/A un -308G/A SNP saistiba ar iegttu sirdskaiSu veidoSanos.
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