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Ievads. Eiropas slimibu kontroles un profilakses centra (ECDC) 2011. gada epidemiologiskaja
zinojuma Salmonella spp. izraisita infekcija vél joprojam ir minéta ka kunga un zarnu trakta saslim$ana
Eiropas Savieniba. Par salmonellas infekciju visbieZak zino saistiba ar bérniem vecuma lidz 5 gadiem,
un ta ir daudzu saslimSanas uzliesmojumu avots. Pec ECDC datiem, Eiropas teritorija domine S. enteri-
ditis (57%) un S. typhimurium (25%) serotipi, kuri sastopami ari Latvijas teritorija.

Darba merkis. Ar molekularas tipéSanas metodi pulséjoSa lauka gela elektroforézi (PFGE)
noteikt Salmonella spp. tipu cirkulaciju Latvijas teritorija.

Materials un metodes. Tika analizéta 301 Salmonella spp. kultiira, kas ieglita no pacientu
kliniskiem materialiem un piegadata RAKUS LIC Nacionalajai mikrobiologijas references laboratorijai
no visas Latvijas teritorijas 2011.-2012. gada. Salmonella spp. celmi: S. enteriditis, S. typhimurium,
S. infantis, S. mbandaka, S. derby, S. paratyphi, S. virchow, S. kirmbu, S. bovis morbificans tika izdaliti ar
uzsejuma metodi. Pirmais PFGE solis ir bakteriju un bufera suspensijas sagatavoSana - kauséta agaroze
tiek pievienota bakterialai suspensijai, un agarozes/suspensijas maisijums tiek ieliets plastmasas forma,
kas pec tam sacieté. Plastmasas forma izveidojas agarozes gabalini, kuriem pievieno lizisa Skidumu, ka
rezultata notiek bakteriju DNS atbrivoSana. Péc lizisa procesa notiek atmazgaSanas posms, lai nonemtu
ekstracelularos fragmentus un paliktu vesels cirkulars DNS genoms. No agarozes nogrieZ mazu gaba-
linu (apméram 2 mm) un pievieno makrorestriktazes Xbal maisijumam, kurs saSkel DNS uz specifiskam
sekvencém un iznakuma dod 10-20 daZada izmera DNS fragmentus. PFGE iesp€jas ir DNS lielo izméru
migracija caur agarozi ar regularam eletroforézes lauka virziena izmainam. Mazie DNS fragmenti kustas
atrak caur agarozi neka lielie, tapéc izveidojas DNS joslas. Salmonella serovar Braenderup H9812 tiek
lietots ka references markieris. Elektroforéze tiek veikta ar CHEF-DR II System (Bio Rad Laboratories).

)
Rezultati. legutie rezultati paradija, ka konstateti 11 S. enteriditis tipi: 1. tips -96/301 (32%),
2. tips - 111/301 (37%), 3. tips - 1/301 (0,33%), 4. tips - 5/301 (2,26%), 5. tips - 1/301 (0,33%),
6. tips - 1/301(0,33%), 7. tips - 1/301 (0,33%), 8. tips - 1/301 (0,33%), 9. tips - 1/301 (0,33%),
10. tips - 2/301 (0,66%), 11. tips - 1/301 (0,33%); 11 S. typhimurium tipi: 1. tips - 44/301 (14,6%),
2. tips - 4/301 (1,3%), 3. tips - 3/301 (0,99%), 4. tips- 1/301 (0,33%), 5. tips - 1/301 (0,33%), 6. tips -
1/301(0,33%), 7. tips - 2/301 (0,66%), 8. tips - 1/301 (0,33%), 9. tips - 1/301 (0,33%), 10. tips -
1/301 (0,33%), 11. tips - 1/301 (0,33%); 3 S. infantis tipi: 1. tips -2/301 (0,66%), 2. tips - 1/301
(0,33%), 3. tips - 1/301 (0,33%); 1 S. mbandaka tips - 1/301 (0,33%); 2 S. derby tipi: 1. tips - 1/301
(0,33%), 2. tips - 1/301 (0,33%); 1 S. paratyphi tips - 1/301(0,33%); 1 S. virchow tips - 1/301 (0,33%);
1 S. kirmbu tips -1/301 (0,33%); 2 S. bovis morbificans tipi: 1 tips - 6/301 (1,99%), 2. tips - 4/301
(1,3%).

Secinajumi. Tika konstatéts, ka visbieZak Latvijas teritorija ir sastopami Sadi Salmonella sero-
tipi: S. enteriditis ar 2. tipu (37%) un 1. tipu (32%) un S. typhimurium ar 1. tipu (14,6%), kas var liecinat
par kop€jiem rasanas un inficeSanas avotiem.
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