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Ievads. Aizvien pieaugoSais genoma izpétes tehnologiju attistibas temps palielina informacijas
apjomu par dazadam genétiskam izmainam. Viens no markieriem, kas tiek saistits ar audzgju attistibu,
bet kur$ joprojam ir maz izpetits dazados audz€jos, ir KRAS gena 3’ netransl€josaja dala rs61764370.
S mutacija izjauc mikroRNS let7 piesaistes vietu KRAS géna, tadéjadi izraisot paaugstinatu KRAS ekspre-
siju. Biezums Eiropas izcelsmes populacija vertets 7,6%. Lidz Sim aprakstita KRAS rs61764370 ietekme
plausu veza attistiba, kolorektala véza attistiba, olnicu veZa attistiba. Dati par KRAS rs61764370 ietekmi
uz dzivildzi ir pretrunigi. Maz ir pétijumu, kas saista KRAS rs61764370 un Krits vezi.

Darba merkis, materials un metodes. Darba meérkis bija noteikt KRAS SNP rs61764370 ietekmi
uz saslimSanu un dzivildzi pacientém ar kruts vezi. KRAS gena SNP rs61764370 ar RFLP noteica Cetram
pacienSu grupam. Visam pacientem bija diagnosticets primars kruts vézis. Pirma grupa sastavéja no
132 pacientém, kuru vecums kriits véza diagnozes bridi bija 40 gadi vai mazak. Otra grupa, kurai tika
noteiktas KRAS mutacijas, bija kriits veéZa slimnieces, kuram vecums diagnozes bridi bija 80 gadi vai
vairak. Saja grupa bija 123 pacientes. Pacientes no tresas grupas bija secigas kriits véZa slimnieces
no PSKUS, neatkarigi no vecuma diagnozes bridi, grupa atlasitas 311 pacientes. Ceturta grupa bija
kontroles grupas sievietes, kuram nav diagnosticets kruts vezis, 199 sievietes. Visam pacientem bija
pieejami dzivildzes dati. Datu statistisko apstradi veica ar SPSS v20.0.

Rezultati. PacienSu grupas KRAS SNP rs61764370 bieZums bija no 11,4% lidz 18,7%. Kontroles
grupas sievietem KRAS SNP rs61764370 bieZums bija 3,5%. Odds ratio 4,64 (95% CI 2,01-12,42),
p <0,0001. Vecums diagnozes noteikSanas bridi bija lielaks pacientem ar KRAS SNP rs61764370, vide-
jais vecums treSaja grupa bija 60,40 (CI 95%, 59,06-61,74) gadi. Pacientem ar KRAS géna mutaciju
videjais vecums diagnozes noteikSanas bridi bija 64,36 (CI 95% 60,73-67,98) gadi, savukart pacientem
bez KRAS gena mutacijas videjais vecums diagnozes noteikSanas bridi bija 59,73 (CI 95% 58,30-61,17)
gadi. Statistiski ticami sliktaku dzivildzi pacientém ar mutaciju noveroja divas paciensu grupas - 1. un
3. grupa.

Secinajumi.

 Kruts veZa slimniecém ar SNP rs61764370 KRAS géna ir paaugstinats risks saslimt ar kruts
vezi (0D ratio 4,64 (95% CI 2,01-12,42), p <0,0001), vecums diagnozes bridi ir par 5 gadiem
lielaks neka pacientem bez mutacijas.

e Krits veZa slimniecem ar SNP rs61764370 KRAS gena ir sliktaka dzivildze.
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