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Ievads. Encefalopatija ir sindroms, kam raksturiga vispareja smadzenu disfunkcija. Tai var but
dazadi celoni, tostarp virusu infekcija, tomeér daudzos gadijumos etiopatogenéze ir neskaidra. Cilveka
parvoviruss B19 (B19V) ir nozimigs cilveka patogens vairaku slimibu gadijuma, tomer ta saistiba ar
dazadam neirologiskam patologijam joprojam ir neskaidra.

Darba merkis, materials un metodes. Darba merkis ir noteikt B19V genoma sekvences sasto-
pamibas bieZumu audu DNS paraugos no post-mortem individiem ar neprecizétu encefalopatiju.

Petijuma ieklauti 22 smadzenu autopsijas audu (pieres daivas un deninu daivas) un perifero
asinu paraugi no post-mortem individiem ar neprecizetu encefalopatiju. IeklauSanas kriterijs: dila-
teti sanu vederini un 3. véderins. IzslégSanas kriteriji: hemoragiskas vai iSémiskas izmainas galvas
smadzenes, hemoragiskas izmainas mikstajos un cietajos smadzenu apvalkos. DNS no smadzenu audu
un periféro asinu paraugiem izol€ja ar fenola hloroforma metodi, un B19V NS/ gena sekvences klat-
butni DNS paraugos noteica, lietojot polimerazes kédes reakciju ar iekSejo praiméSanu (nPCR). Virusa
slodzi noteica ar reala laika polimerazes kédes reakciju (¢PCR).

Rezultati. B19V NS1 géna sekvenci atrada 10 no 22 (45,45%) DNS paraugiem, kas ieguti no
post-mortem individiem ar neprecizetu encefalopatiju. Tris no 10 (30%) individiem virusa sekvence
bija visos trijos DNS paraugu veidos (periferajas asinis, pieres un deninu daiva), diviem no 10 (20 %)
individiem - pieres un deninu daiva, tris no 10 (30 %) individiem - viena no smadzenu daivam, vienam
individam - DNS, kas izoléta no periférajam asinim un pieres daivas un vel vienam individam - tikai
DNS, kas izoleta no periferajam asinim. Piecos no astoniem pieres daivas DNS paraugiem, kuros
detekteta B19V NS1 gena sekvence, virusa slodzes mediana bija 16,88 kopijas/ug DNS (no 3,32 lidz
31,44 kopijam/ug DNS), bet trijos DNS paraugos virusa slodze bija zem noteikSanas limena. Cetros no
seSiem deninu daivas DNS paraugiem B19V slodzes mediana bija 38,59 kopijas/ug DNS (no 3,59 lidz
60,69 kopijam/ug DNS). Savukart trijos no pieciem asinu DNS paraugiem, kuros detektéta virusa
genoma sekvence, virusa slodze attiecigi bija 29,74, 61,77 un 910,31 kopijas/ug DNS, bet divos DNS
paraugos - zem noteikSanas limena.

Secinajumi. legutie rezultati liecina, ka B19V genoma sekvence ir sastopama audu DNS
paraugos no post-mortem individiem ar neprecizétu encefalopatiju, tadel pétijums tiek turpinats, palie-
linot petamas un kontroles grupas individu skaitu, ka ari nosakot B19V antigenu lokalizaciju smadzenu
audos no pieres un deninu daivas.

Projekts LV-LT-TW/2016/13 “Cilveka parvovirusa B19, bokavirusa un parvovirusa 4 iesaistes peéti-
Sana iekaisigas neirologiskas slimibas, lietojot starpdisciplindru pieeju’.
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