INFEKCIJAS SLIMIBAS UN IMUNOLOGIJA

Geneétiskas predispozicijas markieri pacientiem
ar tuberkulozes pneimoniju Latgales regiona
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Ievads. Tuberkuloze (TB) ir sen pazistama un arstejama infekcioza slimiba, tomer, neraugoties
uz izstradatiem preventiviem pasakumiem, saslimSana ar TB joprojam paliek augsta. Augsta saslim-
stiba ar TB saglabajas ari Latvija, kur TB incidence ir viena no visaugstakajam Eiropas Savieniba.
Péc Slimibu profilakses un kontroles centra datiem 2016. gada visbiezak TB gadijumi tika registréeti
Latgales regiona.

Viens no faktoriem, kas ietekme uznemibu pret TB, ir galvena audu saderibas kompleksa geni
(MHC jeb HLA geni), bet ir pieradits, ka pastav atSkiribas starp riska alélu variantiem dazas cilveku
populacijas. TB genetiskas predispozicijas noteikSanai Latvijas teritorija ir uzsakts pétijjums, kas ir
fokusets uz MHC II klases genu variantu izpéti TB pacientu grupa Latgales regiona.

Darba merkis, materials un metodes. Noteikt HLA-DRB1, DQA1, DOB1 génu alelu variantus
pacientiem ar TB Latgales regiona. Prospektivs pétijums ir uzsakts 2017. gada oktobri un tiks reali-
zets RSU Kliniskas imunogenétikas un imunologijas starpkatedru laboratorija sadarbiba ar Daugavpils
regionalas slimnicas plausu slimibu un tuberkulozes nodalu. Petijuma ieklauSanas Kriteriji: arste-
Sanas Daugavpils regionalas slimnicas plausu slimibu un tuberkulozes nodala, vecums no 18 gadiem,
pieradita TB un negativs HIV1/2 rezultats.

HLA II klases DRB1, DQA1 un DQOB1 alélu specifiskuma noteikSanai tika izmantotas sasaldetas
periféras asinis. GenotipéSana tika veikta ar polimerazes kedes reakciju reala laika rezima (DT _Lite),
izmantojot sekvences specifiskus praimerus (DNA-Technology). No mediciniskas dokumentacijas tika
apkopota informacija par pacientu demografiskajiem raditajiem, socialo statusu, kaitigajiem ieradu-
miem, TB formu, blakusslimibam un terapijas veidu.

Rezultati. Laika no 2017. gada oktobra lidz decembra beigam pétijuma tika ieklauti 11 pacienti
(septini virieSi un Cetras sievietes) vecuma no 18 lidz 58 gadiem (videjais vecums bija 39,8 gadi).
Visiem pacientiem, iznemot vienu, bija diagnosticéta abpuséja TB pneimonija, kuras arstéSanai tika
ordineti 1. rindas prettuberkulozes preparati. Vienam pacientam tika atklata M. tuberculosis primara
multirezistence un tika uzsakta terapija ar 2. rindas prettuberkulozes preparatiem. Devini pacienti
ir smeketaji, tris - regulari lieto alkoholu. Tris pacientiem pieSkirts trucigas personas statuss, viens
pacients ir bijis ieslodzitais. Visiem pacientiem tika veikta genétiska polimorfisma noteikSana HLA II
klases DRB1, DQA1 un DQBL1 lokusos. Asociacijas starp HLA génu alélém, pacientu imunitates trauce-
jumiem un sociali demografiskajiem faktoriem tiks noteiktas turpmakos pétijuma etapos.

Secinajumi. Aprakstitie dati ir sakums imiingenétisko faktoru izpétei TB pacientiem Latgales
regiona. Palielinot ieklauto pacientu skaitu, bus iespejama TB riska alelu noteikSana pétijuma grupa.
Turpmakos pétijuma etapos tiks mekléeta genétisko markieru saistiba ar imtnsistemas reaktivitates
raditajiem.
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