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Ievads. Daudzi petijumi rada, ka variacijas PITX2 géna asoci€jas ar mirdzaritmijas risku. Tacu
mehanisms, kas nodroSina So saistibu, nav skaidrs. Pétijumos dzivnieku modelos tika pieradits, ka
samazinata PITX2 ekspresija ir saistita ar kreisa priekSkambara dilataciju, kas savukart ir mirdz-
aritmijas riska faktors. Kreisa priekSkambara lielumu izverte transtorakalaja ehokardiografija, nover-
tejot kreisa priekSkambara tilpuma indeksu (LAVI, anglu val. left atrial volume index).

Darba merkis, materials un metodes. Darba merkis bija noteikt asociaciju starp PITX2 géna
aritmiju. Petjjuma tika ieklauti 142 pacienti ar nevalvularu mirdzaritmiju, kuri iestajas Latvijas
Kardiologijas centra sinusa ritma atjaunoSanai ar elektroimpulsu terapiju. Pirms procediiras pacien-
tiem tika veikta transtorakala ehokardiografija un noteikts LAVI. DNS tika izdalita no asins parau-
giem, izmantojot komplektu innuPREP Blood DNA Mini Kit (Analytik Jena AG, Vacija). PITX2 variaciju
genotipéSana tika veikta, izmantojot HRM (anglu val. high-resolution melting) metodi.

Rezultati. Retak sastopamo alélu bieZums petamaja grupa bija 0,8 (rs6838973 - T alele) un
0,46 (rs2200733 - T alele). Videjais LAVI lielums bija 39,98 + 10,44 ml/m?. Statistiski ticama LAVI
atSkiriba tika noverota rs2200733 aditivaja (salidzinot videjo LAVI starp CC (42,28 + 10,31 ml/m?), CT
(39,0 £ 11,33 ml/m?) un TT (36,29 + 5,28 ml/m?) genotipiem, p = 0,031) un dominantaja iedzimSanas
modeli (salidzinot vid€jo LAVI starp CC (42,28 + 10,31 ml/m?) un CT + TT (38,68 + 10,79 ml/m?) geno-
tipiem, p = 0,009). Recesivaja iedzimSanas modell atSkiriba nav statistiski ticama (p = 0,248). Veicot
korekciju attieciba uz potencialajiem jaucejfaktoriem - vecumu, arterialas hipertensijas esamibu un
mirdzaritmijas ilgumu, statistiski ticami rezultati saglabajas tikai dominantaja iedzimSanas modeli
(p=0,041). Neviena no rs6838973 iedzimSanas modeliem netika noverota statistiski ticama LAVI atSki-
riba (p > 0,05).

Secinajumi. PITXZ2 variacija rs2200733 dominantaja modeli ir saistita ar mazaku kreisa prieks-
kambara tilpuma indeksu pacientiem ar mirdzaritmiju.
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